
 
 
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
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AK068495.q  ~~~~~~~~MVCSLMMQLTTTWPWRFFFCLFFHLLFLFPTNSLNQSYCDPGDASALLGFMQGLSGSGSGWTVPNATSETANCCAWLGVKC~~NDGGRVIGLDLQGMKLRGELAVSLGQLDQLQWLNLSSNNLHG~AVPATLVQLQRLQRLDLSDNEFSGEFPT~~~~~~~~NVS~LPVIEVFNISLNSFKEQHPTL~~HGS 
83525390.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~MRGYYCFFHFLVVSVLLHVHGGRSESQTCDPTDLAALLAFSDGLDTKAAGMVG~~WGPGDAACCSWTGVSC~~DLG~RVVALDLSNR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLSRNSLRGGEAVARLGRLPSLRRLDLSANGLAGAFPA~~~~~~~~GG~~FPAIEVVNVSSNGFTGPHPAF~~PGA 
AK109928.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15227264.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~MRVHRFCVIVIFLTELLCFFYSSESQTTSRCHPHDLEALRDFIAHLEPKPDGWIN~~~SSSSTDCCNWTGITCNSNNTGRVIRLELGNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLSG~~~~~~KLSESLGKLDEIRVLNLSRNFIKDSIPL~~~~~~~~SIFNLKNLQTLDLSSNDLSGGIPTS~~INL 
AK103166.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAGQMLPPIALVAVAICITAAAAAK~~~~~~~~~~~~~~VPAIYVFGDSTADVG~~~~~~~~~~~ 
51040021.q  ~~~~~MPRRELEMSCHVVVSG~~~~~~~~~VLVLVLAATICGCAAACVEVERKALLSFLADAASRAGDGIVGEWQRSPD~CCTWDGVGCG~~GDGEVTRLSLPGRGLGGTISPSIGNLTGLTHLNLSGNSLAG~QFPEVLFSLPNVTVVDVSYNCLSGELPSVATGAAA~~~RGGLSLEVLDVSSNLLAGQFPSAIWEHT 
AK110293.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110462.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
51040019.q  ~~~~~~~~~~~MGCHQVVVTG~~~~~~~~~VLVLVLAASVSDRAAACVEAEREALLSFLAEAAPPAGDGIVGEWQRSPD~CCTWDGVGCG~~DDGEITRLSLPGRGLGGTISPSIGNLTALVYLNLSGNDLSG~PFPDVLFFLPNVTIVDVSYNCISDELPDMLPPAAADIVQGGLSLQVLDVSSNLLAGQFPSAIWEHT 
25070011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTYLGHALVLLLFLASPTSSCTEQERNSLIQFLTGLS~~KDGGLGMSWKNGTD~CCAWEGITCN~~PNRMVTDVFLASRGLEGVISPSLGNLTGLMRLNLSHNLLSG~GLPLELVSSSSIVVLDVSFNYMTGGMSD~LPSSTP~~~~~DRPLQVLNISSNLFTGIFPSTTWQVM 
25070012.q  ~~~MQPLQFSNKNYSNRFP~~~~~~~ITSFGLALALLLFLASPTSSCTEKESNSLIQFLAWLS~~KDGGLGMSWKNGTD~CCVWEGITCN~~PNRTVNEVFLATRGLEGIISPSLGNLIGLMRLNLSHNSLSG~GLPLELVSSSSIMILDVSFNYLTGDLSD~LPSSTH~~~~~DRPLQVLNISSNLFTGNFPSTTWEVM 
25070006.q  ~~~~~~~~MDCDRYSSKLPT~~~~~~ISSLSLGLLLLISLASLTSSCTEQEKGSLHQFLAELS~~QDGNLSMSWRNDRN~CCVWEGITCN~~RNGAVTDISLQSKGLEGHISPSLGNLTSLLRLNLSHNSLSG~YLPWELVSSSSISVLDVSFNRLRGELQDPLSPMTA~~~~~VRPLQVLNISSNSFTGQFPSTTWKAM 
25070010.q  MQKQQQLHSSCKKCSNRCFID~~~FLRFNLAFALLLLLSLASPTSSCTEQERSSLLQFLSGLS~~NDGGLAVSWRNAAD~CCKWEGVTCS~~ADGTVTDVSLASKGLEGRISPSLGNLTGLLRLNLSHNSLSG~GLPLELMASSSITVLDISFNHLKGEIHE~LPSSTP~~~~~VRPLQVLNISSNSFTGQFPSATWEMM 
83510504.q  ~~~MQPPHFSYKTQSNRLP~~~~~~~IPVLSLALVLLLNFTSPTSSCTEQEKNSLLNFLTGLS~~KDGGLSMSWKDGVD~CCEWEGITCR~~TDRTVTDVSLPSRSLEGYISPSLGNLTGLLRLNLSYNLLSS~VLPQELLSSSKLIVIDISFNRLNGGLDK~LPSSTP~~~~~ARPLQVLNISSNLLAGQFPSSTWVVM 
25070008.q  ~~~MHPLHSPCKKHSNKFP~~~~~~~IPVLALALVLLINLASLTSSCTEQDRSSLLRFLRELS~~QDGGLAASWQDGTD~CCKWDGITCS~~QDSTVTDVSLASRSLQGRISPSLGNLPGLLRLNLSHNLLSG~ALPKELLSSSSLITIDVSFNRLDGDLDE~LPSSTP~~~~~ARPLQVLNISSNLLAGQFPSSTWVVM 
25070005.q  ~~~MQPPHSSCKTQSNRFP~~~~~~~IPVLGLALVLLLNFTSPTSSCTKQEKSTLLNFLTGFS~~QDGGLSMSWKDGMD~CCEWEGINCS~~QDKTVTEVSLPSRSLEGHISPSLGNLTGLLRLNLSYNLLSG~AIPQELVSSRSLIVIDISFNRLNGGLDE~LPSSTP~~~~~ARPLQVLNISSNLFKGQFPSSTWKVM 
AK100376.q  ~~~MQLLH~~YKKHSNKFP~~~~~~~IPVLALALVLLINLASLTSSCTEQDRSSLLKFIRELS~~QDGGLSASWQDGTD~CCKWDGIACS~~QDGTVTDVSLASRNLQGNISPSLGNLTGLLRLNLSHNMLSG~ALPQELVSSSTIIIVDVSFNRLNGGLNE~LPSSTP~~~~~IRPLQVLNISSNLFTGQFPSSIWDVM 
AK065392.q  ~~~MQLPNLPCSSSSSTTTTTTTKLSVAFFRLLVILLLSFASPTSSCTEQEESSLIGFLEGLLPGHNGSLSTSWVKGID~CCKWEGINCS~~SDGTVTDVSLASKGLQGRISPSLGNLTGLLHLNLSHNLLNG~YLPMELLFSRSIIVLDVSFNRLDGSLPE~LESPSG~~~~~GSPLQVLNISSNSFTGQFSSKQWEVM 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
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AK068495.q  TLLAMFDAGYNMFTGHIDTSICDPNGVIRVLRFTSNLLSGEFPAGFGNCTKLEELYVDLNSITGSLPDDLFRLSSLRDLSLQENQLSG~~RMTPRFGNMSSLSKLDISFNSFSGYLPNVFGSLGKLEYFSAQSNLFRGPLPSSLSHSPSLKMLYLRNNSFHGQID~LNCSAMSQLSSLDLGTNKFIGTID~ALSDCHHLR 
83525390.q  PNLTVLDITGNAFSGGINVTALCAS~PVKVLRFSANAFSGDVPAGFGQCKLLNDLFLDGNGLTGSLPKDLYMMPALRKLSLQENKLSG~~SLDDDLGNLTEITQIDLSYNMFNGNIPDVFGKLRSLESLNLASNQLNGTLPLSLSSCPMLRVVSLRNNSLSGEIT~IDCRLLTRLNNFDAGTNKLRGAIPPRLASCTELR 
AK109928.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MNGFSGDFPVGFGQCRSLVELSLDGNAIAGALPDDVFGLTSLQVLSLHTNSLSG~~HLPPSLRNLSSLVRLDVSFNNFTGDLPDVFDAVPGLQELSAPSNLLTGVLPATLSRCSRLRILNLRNNSLAGDIG~LDFRALQSLVYLDLGVNRFTGPIPASLPECRAMT 
15227264.p  PALQSFDLSSNKFNGSLPSHICHNSTQIRVVKLAVNYFAGNFTSGFGKCVLLEHLCLGMNDLTGNIPEDLFHLKRLNLLGIQENRLSG~~SLSREIRNLSSLVRLDVSWNLFSGEIPDVFDELPQLKFFLGQTNGFIGGIPKSLANSPSLNLLNLRNNSLSGRLM~LNCTAMIALNSLDLGTNRFNGRLPENLPDCKRLK 
AK103166.q  ~~~~~~~~NNNYLTG~~~AAVPRANFPHNGIDFPTSRPTGRFSNGYN~~~GVDFLALNMGFRRSPPP~~~~FLAALQKLSLASNGLTG~~QVSSRLRGLTNLTSLDLSVNRFTGHLPDVFADLTSLQHLTAHSNGFSGLLPRSLSSLSSLRDLNLRNNSFSGPIARVNFSSMPFLVSIDLTTNHLNGSLPLSLADCGDLK 
51040021.q  PRLVSLNASNNSFHGTIPS~LCVSCPALAVLDLSVNVLSGVISPGFGNCSQLRVFSAGRNNLTGELPGDLFDVKALQHLELPLNQIEGQLDH~ESIAKLTNLVTLDLGYNLLTGGLPESISKMPKLEELRLANNNLTGTLPSALSNWTSLRFIDLRSNSFVGDLTVVDFSGLANLTVFDVASNNFTGTIPPSIYTCTAMK 
AK110293.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPKLEELRLANNNLTGTLPSALSNWTSLRFIDLRSNSFVGNLTDVDFSGLPNLTVFDVASNNFTGTMRPSIYSCTAMK 
AK110462.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
51040019.q  PRLVSLNASNNSFRGTIPS~LCVSCPALAVLDLSVNMLTGAISPGFGNCSQLRVLSAGRNNLTGELPGDIFDVKSLQHLHLPSNQIEGRLDHPECIAKLTNLVTLDLSYNLLAGELPESISQITKLEEVRLIHNNLTGKLPPALSNWTSLRCIDLRSNRFTGDLTGIDFSGLDNLTIFDVDSNNFTGTIPPSIYSCTAMK 
25070011.q  KSLVAINASTNSFTGNIPTSFCVSAPSFALLELSNNQFSGGIPPGLGNCSKLTFLSTGRNNLSGTLPYELFNITSLKHLSFPNNQLEG~SIEG~~IMKLINLVTLDLGGNKLIGSIPDSIGQLKRLEKLHLDNNNMSGELPWTLSDCTNLVTIDLKSNSFSGKLTNVNFSTLPNLKTLDVVWNNFSGTVPESIYSCRNLT 
25070012.q  KSLVALNASNNSFTGKIPTSFCASAPSFALLDISYNQFSGGIPPGLSNCSTLTLLSSGKNNLTGAIPYEIFDITSLKHLSFPNNQLEG~SIDG~~ITKLINLVTLDLGGNKFIGSIPHSIGQLKRLEEFHLDNNNMSGELPSTLSDCTNLVTIDLKKNNFSGELTKVNFSTLPNLKTLDVVWNKFNGTIPESIYSCSNLT 
25070006.q  KNLVALNASNNRFTGQISDHFCSSSPSLMVLDLCYNLFSGGIPPGIGACSRLNVLKVGQNNLSGTLPDELFNATSLEHLSVPNNGLNG~TLDSAHIMKLSNLVTLDLGGNNFNGRIPESIGELKKLEELLLGHNNMYGEVPSTLSNCTNLKTIDIKSNSFSGELSKINFSTLPNLQTLDLLLNNFNGTIPQNIYSCSNLI 
25070010.q  KNLVMLNASNNSFTGHIPSNFCSSSASLTALALCYNHLSGSIPPGFGNCLKLRVLKVGHNNLSGNLPGDLFNATSLEYLSFPNNELNG~VINGTLIVNLRNLSTLDLEGNNITGWIPDSIGQLKRLQDLHLGDNNISGELPSALSNCTHLITINLKRNNFSGNLSNVNFSNLSNLKTLDLMGNKFEGTVPESIYSCTNLV 
83510504.q  TNLAALNVSNNSFTGKIPTNFCTNSPSLAVLELSYNQFSGSIPPELGSCSRLRVLKAGHNNLSGTLPDEIFNATSLECLSFPNNNLQG~TLEGANVVKLGKLATLDLGENNFSGNIPESIGQLNRLEELHLNNNKMFGSIPSTLSNCTSLKTIDLNSNNFSGELMNVNFSNLPSLQTLDLRQNIFSGKIPETIYSCSNLT 
25070008.q  KNMVALNVSNNSFSGHIPANFCTNSPYLSVLELSYNQLSGSIPPGFGSCSRLRVLKAGHNNLSGTIPDEIFNATSLECLSFPNNDFQG~TLEWANVVKLSKLATLDLGENNFSGNISESIGQLNRLEELHLNNNKMFGSIPSNLSNCTSLKIIDLNNNNFSGELIYVNFSNLPNLKTLDLMRNNFSGEIPESIYTCSNLT 
25070005.q  KNLVKLNVSNNSFSGHIPTNFCTNSPSFAVLELSYNQFSGGVPPELGNCSMLRVLKAGNNNLSGTLPDELFNATSLDCLSFPNNNLEG~NIGSTPVVKLSNVVVLDLGGNNFSGMIPDTIGQLSRLQELHLDNNNLHGELPSALGNCKYLTTINLKSNSFSGDLGKVNFSTLPNLKTLDIDMNNFSGKVPESIYSCSNLI 
AK100376.q  KNLVALNVSSNKFTGKIPTRFCDSSSNLSVLELCYNQFSGSIPSGLGNCSMLKVLKAGHNKLSGTLPGELFNDVSLEYLSFPNNNLHG~EIDGTQIAKLRNLVTLDLGGNQFIGKIPDSISQLKRLEELHLDSNMMSGELPGTLGSCTNLSIIDLKHNNFSGDLGKVNFSALHNLKTLDLYFNNFTGTIPESIYSCSNLT 
AK065392.q  KNIVALNVSNNSFTGQIPPSICINSPSFAILDLCYNQFSGSISSGLGNCSKMREFKAGYNNFSGALPEELFSATSLEHLSLPNNDLQG~VLDGSHIVKLVKLTVLDLGSTGLSGNIPDSIGQLSTLEELRLDNNNMSGELPSALGNCTNLRYLSLRNNKFVGDLSKVNFTWLN~LRIADFSINNFTGTVPESIFSCSNLI 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
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AK068495.q  SLNLATNNLTGEIPNGFRNLQFLTYISLSNNSFTNVSSALSVLQGCPSLTSLVLTKNFNDGKALPMTGIDGFHN~IQVFVIANSHLSGSVPSWVANFAQLKVLDLSWNKLSGNIPAWIGNLEHLFYLDLSNNTLSGGIPNSLTSMKGLLTCNS~SQQSTETDYFPFFIKKN~~~RTGKGLRYNQVSSFPPSLILSHNMLI 
83525390.q  TLNLARNKLQGELPESFKNLTSLSYLSLTGNGFTNLSSALQVLQHLPNLTSLVLTNNFRGGETMPMDGIEGFKR~MQVLVLANCALLGTVPPWLQSLKSLSVLDISWNNLHGEIPPWLGNLDSLFYIDLSNNSFSGELPATFTQMKSLISSNG~SSGQASTGDLPLFVKKNS~TSTGKGLQYNQLSSFPSSLILSNNKLV 
AK109928.q  ALNLGRNNLTGEIPATFAAFTSLSFLSLTGNSFSNDSSALRTLQGLPNLTSLVLTKNFHGGEAMPTD~IAGFAG~IEVLVIANGELHGAIPAWLAGLSKLKVLDLSWNHLAGPIPPWLGELDRLFHLDVSNNSLHGEIPLKLAWMPALMAGGD~GSDEAHVQNFPFFIRPN~~~SSARGRQYNQVSRFPPSLVLARNNLT 
15227264.p  NVNLARNTFHGQVPESFKNFESLSYFSLSNSSLANISSALGILQHCKNLTTLVLTLNFHG~EALPDDSSLHFEK~LKVLVVANCRLTGSMPRWLSSSNELQLLDLSWNRLTGAIPSWIGDFKALFYLDLSNNSFTGEIPKSLTKLESLTSRNI~SVNEPSPD~FPFFMKRN~~~ESARALQYNQIFGFPPTIELGHNNLS 
AK103166.q  SLSIAKNSLTGQLPEEYGRLGSLSVLSLSNNTMRNISGALTVLRACKNLTTLILTKNFVG~EDLPDDGIAGFDN~LEVLALGDCALRGRVPEWLHQCKRLEVLDLSWNQLVGTIPEWIGQLDNLTYLDLSNNSLVGEIPKSLTQLKSLVTARR~SPGMAFTN~MPLYVKHN~~~KSTSGRQYNQLSNFPPSLFLNDNGLN 
51040021.q  ALRVSRNVMGGQVSPEIGNLKELELFSLTFNSFVNISGMFWNLKSCTNLTALLLSYNFYGEALPDAGWVGDHIRKVRVIVLEKSALTGAIPSWLSKLQDLNILNLSGNRLTGPIPSWLGAMPKLYYVDLSGNLLSGVIPPSLMEMRLLTSEQAMAEYNPGHLILTFALNPDNGEANRHGRGYYQLSGVAVTLNFSENAIT 
AK110293.q  ALRVSRNVMGGQVSPEIGNLKQLEFFSLTINSFVNISGMFWNLKGCTSLTALLVSYNFYGEALPDAGWVGDHVRSVREIVMQNCALTGVIPSWLSKLQDLNILNLSGNRLTGPIPSWLGAMPKLYYVDLSGNQLSGVIPPSLMEMRLLTSEQAMAEFNPGHLILMFSLNPDNGAANRQGRGYYQLSGVAATLNFGENGIT 
AK110462.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAELYPGHLPLMFTLTPNNGAASRQGRGYFQMSGVATTLNFSDNGIT 
51040019.q  ALRVSHNLIGGQVAPEISNLKELQFLSLTINSFVNISGMFWNLKGCTSLTALLVSYNFYGEALPDAGWVGDHIKSVRVIVMENCALTGTIPSWLSKLQDLNILNLSGNRLTGPIPSWLGGMSKLYYLDLSGNLLSGEIPPSLKEIRLLTSEQAMAEFNPGHLPLMFSVKPDRRAADRQGRGYYQLSGVAATLNLSDNGIT 
25070011.q  ALRLSYNGFHGQLSERIGNLQYLSFLSIVNISLTNITRTIQVLQSCRNLTSLLIGRNFKQETMPEGDIIDGFEN~LQVLSLANCMLSGRIPHWLSKLKNLAVLFLYNNQFTGQIPDWISSLNFLFYLDLSSNSLSGEIPKALMEMPMFKTDN~~~~VEPRVFELPVFTAPL~~~~~~~~LQYRRTSALPKVLNLGINNFT 
25070012.q  ALRLSFNNFRGQLSEKIGNLKSLSFLSLVKNSLANITSTLQMLQSSKNLTTLIIAINFMHETIPLDDSIDGFEN~LQVLSLYGCSLSGKIPHWLSKLTNLEMLFLHDNQLTGQIPIWISSLNFLFYLDITNNSLSGEIPTALMEMPMLKTDN~~~~VAPKVFELPIFTAQS~~~~~~~~LQYRINSAFPKVLNLGINNFA 
25070006.q  ALRMSSNKFHGQLPKGIGNLKSLSFLSISNNSLTNITDTLQILKNSRSLSTLLMGVNFNGELMPEDETIDGFEN~LQFVSIDDCSLIGNIPFWLSKLTNLQMLDLSNNQLTGQIPAWINRLNFLFYLDISNNSLTGGIPTALMEIPRLISANSTPYFDPGILQLPIYTGPS~~~~~~~~LEYRGFRAFPATLNLARNHLM 
25070010.q  ALRLSSNNLQGQLSPKISNLKSLTFLSVGCNNLTNITNMLWILKDSRNLTTLLIGTNFYGEAMPEDNSIDGFQN~LKVLSIANCSLSGNIPLWLSKLEKLEMLFLLDNRLSGSIPPWIKRLESLFHLDLSNNSLIGGIPASLMEMPMLITKKNTTRLDPRVFELPIYRSAAG~~~~~~~FQYRITSAFPKVLNLSNNNFS 
83510504.q  ALRLSLNKFQGQLSKGLGNLKSLSFLSLGYNNLTNITNALQILRSSSKLTTLLISNNFMNESIPDDDRIDGFEN~LQVLDLSGCSFSGKIPQWLSKLSRLEMLVLDNNQLTGPIPDWISSLNFLFYLDVSNNNLTGEIPMALLQMPMLRSDRAAAQLDTRAFELPVYIDATL~~~~~~~LQYRKASAFPKVLNLGNNEFT 
25070008.q  ALRVSSNKLHGQLSKGLGNLKSLSFLSLAGNCLTNIANALQILSSSSNLTTLLIGHNFMNERMPDGS~IDGFEN~LQVLSLSECSLSGKIPRWLSKLSRLEVLELDNNRLTGPIPDWISSLNFLFYLDISNNSLTGEIPMSLLQMPMLRSDRAAAQLDRRAFQLPIYISASL~~~~~~~LQYRKASAFPKVLNLGKNEFT 
25070005.q  ALRLSYNNFYGELSSEIGKLKYLSFLSLSNNSFTNITRALQILKSSTNLTTLFIAYNFMEEVIPQDETIDGFEN~LQALSVDHCSLSGRIPLWLSKLTNLKLLFLSNNQLTGPIPDWISSLNRLFYLDISNNSLAGEIPITLMDMPMIRTTQNKTYSEPSFFELPVY~DGKF~~~~~~~LQYRTRTAFPTLLNLSLNKFM 
AK100376.q  ALRLSGNHFHGELSPGIINLKYLSFFSLDDNKLTNITKALQILKSCSTITTLLIGHNFRGEVMPQDESIDGFGN~LQVLDINSCLLSGKIPLWLSRLTNLEMLLLNGNQLTGPIPRWIDSLNHLFYIDVSDNRLTEEIPITLMNLPMLRSTSDIAHLDPGAFELPVY~NGPS~~~~~~~FQYRTLTGFPTLLNLSHNNFI 
AK065392.q  ALRLAFNKFHGQLSPRMGTLKSLSFFSISDNHFTNITNALQILRSCKNLTSLLIGTNFKGETIQQDETVDGFEN~LRVLTIDSCGAMGQIPPWISKLKKLEVLDLSNNMLIGEIPFWIRDMPVLFYLDITNNSLTGDIPVALMNLPMLQSGKNAAQLDPNFLELPVYWTPS~~~~~~~~RQYRLLNAFPNALNLGNNSFT 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 



 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
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AK068495.q  GPILPGFGNLKNLHVLDLSNNHISGMIPDELSGMSSLESLDLSHNNLTGSIPSSLTKLNFLSSFSVAFNNLTGAIPLGGQFSTFTGSAYEGNPKLCGIRSGLALCQSSHAPTMSVKKNGKNKGVILGIAIGIALGAAFVLSVAVVLVLKSSFRR~QDYIVKAVADTTEALELAP~~ASL~~~~~~~~~~VLLFQNKDDG~ 
83525390.q  GPILPAFGRLVKLHVLDLSFNNFSGPIPDELSNMSSLEILDLAHNDLSGSIPSSLTKLNFLSKFDVSYNNLSGDIPAGGQFSTFTSEDFAGNHALHFPRN~~~SSSTKNSPDTEAPHRKKNKATLVALGLGTAVGVIFVLCIASVVISRIIHSRMQEHNPKAVANADDCSESPN~~SSL~~~~~~~~~~VLLFQNNKD~~ 
AK109928.q  GGVPAALGALTRVHVVDLSWNALSGPIPPELSGMSSVESLDVSHNALSGAIPPSLARLSFLSHFDVAYNNLSGEVPVGGQFSTFSRADFDGNPLLCGIHA~~~ARCAPQAVDGGDGGGRKDRSANAGVVAAIIVGTVLLLAVAAVATWRAWSRWQEDNARVAADDESGSLESAAR~STL~~~~~~~~~~VLLFANDDDNG 
15227264.p  GPIWEEFGNLKKLHVFDLKWNALSGSIPSSLSGMTSLEALDLSNNRLSGSIPVSLQQLSFLSKFSVAYNNLSGVIPSGGQFQTFPNSSFESN~HLCGEHR~~~FPCSEGTESALIKRSRRSRGGDIGMAIGIAFGSVFLLTLLSLIVLRARRRSGEVDPEIEESESMNRKELGEIGSKL~~~~~~~~~~VVLFQSNDKE~ 
AK103166.q  GTIWPEFGNLKELHVLDLSNNAISGSIPDVLSRMENLEVLDLSSNNLSGSIPSSLTDLTFLSKFSVAHNHLVGPIPNGGQFFTFSNSSFEGNPGLCRSSSCDQNQPGETPTDNDIQRSGRNR~KNKILGVAICIGLVLVVLLTVILVNISKREVSIIDDEEINGSCHDSYDYWKP~~~~~~~~~~~~~~VLFFQDSAKE~ 
51040021.q  GTISPEVGKLKTLQMLDVSYNNLSGDIPTELTSLARLQVLDLSWNLLTGTIPSALNKLNFLAVFNVAHNDLEGPIPTGGQFDAFPPKSFMGNAKLCGRAISVPCGNMNGATRGNDPIKHVGKRVIIAIVLGVCFGLVALVIFLGCVVITVRKLMSNAAVRDGGKGVDVSLFDSMS~ELYGD~~CSKDTILFMSEAAGETA 
AK110293.q  GTISPEVGKLKTLQVFDVSYNNLSGGIPPELTGLDRLQVLDLRWNRLTGTIPSALSKLNFLAVFNVAHNDLEGPIPTGGQFDAFPPKNFMGNPKLCGRAISVPCGNMIGATRDDDPDKHVGKRVLIAIVLGVCIGLVALVVFLGCVVITVRKVMSNGAVRDGGKGVEVSLFDSMS~ELYGD~~CSKDTILFMSEAAGEAA 
AK110462.q  GAIPPEIVKLKTLQVLDVSYNNLSGGIPPELSSLTRLQIVNLRWNRLTGTIPQALKELNFLAVFNVAYNDLEGPIPTGGQFDAFPPRDFTGNPKLCGEVISVPCGDRFDAT~GTTSSKVVGKKALVAVVLGVCVGLVALVVFLGCVVIAFRRVVSNGAVRDGGKCVESTLFDSMS~EMYGD~~SSKDTILFMSEAAGEAA 
51040019.q  GTISPEVGKLKTLQVLDVSYNNLSGGIPPELSNLTKLQILDLRWNHLTGTIPPSLNELNFLAIFNVAYNDLEGPIPTGGQFDAFPPRSFKGNPKLCGLVISVPCSNKFEAR~YHTSSKVVGKKVLIAIVLGVSFGLVILIVSLGCLVIAVRRVMSNGAVHDGGRGVGASLFDSMSSELYNDNDSSKDTIFFMSEVAGEAA 
25070011.q  GVIPKEIGQLKALLLLNLSSNKFSGGIPESICNITNLQVLDISSNDLTGPIPAALNKLNFLSAFNVSNNDLEGSVPTVGQLSTFPNSSFDGNPKLCGPMLVHHCG~~~SDKTSYVSKKRHNKTAILALAFGVFFGGITILFLLARLILFLRGKNFVTENRRCRNDGTEETLSNIKSEQT~~~~~~~~~LVMLSQGKGEQT 
25070012.q  GAIPKEIGQLKALLLLNLSSNKLSGQIPESICNLTNLQMLDLSNNNLTGTIPEALNKLHFLSAFNVSNNDLEGPVPTVGQLSTFPSSIFDGNPKLCGPMLANHCS~~~SAQTSYISKKRHIKKAILAVTFGVFFGGIAILVLLAHLLTLLRSTSFLSKNRRYSNDGTEAPSSNLNSEQP~~~~~~~~~LVMVPQGKGEQT 
25070006.q  GAIPQEIGQLKMLRTLNISFNSISGEIPQPLCNLTDLQVLDLSNNHLIGTIPSALNNLHFLSKLNVSNNDLEGSIPTGGQFSTFQNSSFVGNSKLCGSNIFRSCD~~~SSRAPSVSRKQHKKKVILAITLSVSVGGIIILLSLSSLLVSLRATKLMRKGELANNRNEETASFNPNSDHS~~~~~~~~~LMVMPQGKGDNN 
25070010.q  GVIPQDIGQLKSLDILSLSSNNLSGEIPQQLGNLTNLQVLDLSSNHLTGAIPSALNNLHFLSTFNVSCNDLEGPIPNGAQFSTFTNSSFYKNPKLCGHILHRSCR~~~SEQAASISTKSHNKKAIFATAFGVFFGGIAVLLFLAYLLATVKGTDCITNNRSSENADVDATSHKSDSEQS~~~~~~~~~LVIVSQNKGGKN 
83510504.q  GLIPQEIGQLKALLLLNLSFNKLYGDIPQSICNLRDLLMLDLSSNNLTGTIPAALNNLTFLIEFSVSYNDLEGPIPTGGQFSTFTNSSFYGNPKLCGPMLTHHCS~~~SFDRHLVSKKQQNK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KQGKEAEN 
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